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Tantargyi tematika:

Eloadas

Laboratériumi gyakorlat

. Haplotipus-blokk, rekombinacios forropont,

linkage disequilibrium, GWAS - asszociacios
térképezés a genom teljes hosszdban

. Szelekcids térképezés — a szelekcid nyomai a

genomban, mddszeke a szelekcio kimutatasara

W

. Genetikai tavolsagok, Molekularis filogenetika

. Genom szekvenciak — tylk szarvasmarha, sertés,

kutya, stb.

. Genomikai szelekcio — tejeld és hushasznil

szarvasmarhanal

Molekularis filogenetika — torzsfak — ClustalW
szekvencia illesztések

. Domesztikacié genomika

. A kutya néhany érdekes mutacioja, amelyeket

GWAS, illetve szelekcids térképezéssel
azonositottak

. A tyuk néhany érdekes mutacioja, amelyeket

GWAS, illetve szelekcids térképezéssel
azonositottak

. A szarvasmarha néhany érdekes mutacioja,

amelyeket GWAS, illetve szelekcids
térképezéssel azonositottak

10. A 16 és a juh néhany érdekes mutacidja,

amelyeket GWAS, illetve szelekcios
térképezéssel azonositottak

Next-generation sequencing, Illumina-HighSec2500

Kotelezo irodalom:
Az eléadasokon bemutatott és kiadott teljes diasorozat

Hallgatoi tanulmanyi idé

Személyes kontakt az 1) El6adas 20 6ra
oktatokkal 2) Gyakorlat 10 6ra
Kozvetett tanulési 1d6 Hazi feladatok 4 6ra
Egyéni tanulési id6 Egyéni tanulés 24 ora
Tesztek, vizsgak 4 6ra
Osszesen 62 6ra
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Szamonkérés: irasbeli vizsga
Otjegy (1, 2, 3, 4, 5) adhat6 a vizsga soran elért pontok alapjan. Ponthatarok az aldbbi tablazatban:

5 (kivalo) 86-100 pont

4 (jO) 76-85 pont

3 (kdzepes) 61-75 pont

2 (elégséges) 51-60 pont

1 (elégtelen) 50 pont és alatta

A hallgato, aki nem ér el 51 pontot az elsd vizsgan, ismételheti azt. A harmadik probalkozas mar
szobeli vizsga forméjaban zajlik.

A tantargy rovid leirasa
MOLEKULARIS ALLATNEMESITES SMKSK4323BN

Targy oktatoja: Laszlo Varga

Az éllatgenetika/genomika tudomanyteriiletének elméleti, modszertani és gyakorlati oldalait két
egymasra ¢épiild targy a "Géntérképezés allatokon" és az erre épiild, ezt kdvetd "Molekularis
allatnemesités" probalja korvonalazni.

Mig az el6z6 szemeszterben oktatott Géntérképezés allatokon targy adott egy atfogd képet a
kovetkezo-generacios szekvenalds és SNP-chip mddszerekrdl, a Molekuléris allatnemesités el6szor
attekinti azokat a térképezési modszereket, melyek e két, el6bbi technikén alapulnak: ezek a GWAS
- asszociacios térképezés a genom teljes hosszdban és a szelekcid genomikai nyomainak
térképezése. A foképpen a tejtermeld szavasmarha tenyésztésben alkalmazott genomikai szelekcid
az allatgenomika talan legnagyobb taldlméanya. E témakor targyalasa utdn a targy attekint szamos
érdekes, Gjonnan feltérképezett felelds gént és mutacidt szarvasmarhanal, 16nal, juhnal, sertésnél,
tyaknal és kutyanal. Végiil betekintést nyerhetiink a domesztikdcid genomikéjaba, hogyan
fejlodhettek ki a hazidllatok a vad 6seikbdl.

Godolls, 2015. szeptember

Dr. Varga Laszlo



